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Abstract

This study was conducted in the Research Laboratory of Sudan University of   Science 

and Technology during the period from December 2009 to May 2010, to detect TEM, 

SHV and CTX-M genes in Proteus mirabilis producing Extended-spectrumβ- Lactamases. 

The strains of P. mirabilis were obtained from the Research Laboratory at the  university. 

And  were  checked  for  purity  by  sub-culture  on  nutrient  agar  and  examined 

microscopically.  Bacterial  DNA was  extracted  from the  strains  using  boiling  method. 

DNA was measured quantitatively by DNA reader. Further examinations were checked on 

1.5% Agarose gel,  stained with ethedium promide.  Multiplex PCR was  used to  detect 

these genes. The result showed the presence of TEM gene only in the ten strains with band 

typical in size of 200pb as indicated by the DNA ladder. The study concluded that the 

TEM gene was the only gene  responsible for resistance in the investigated strains of P. 

mirabilis, the other genes were not detected. Further studies with large number of bacterial 

isolates are required to validate this result.
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المستخلص                                                         

مبر               ديس ن م ترة الف ي ف ا والتكلنوجي وم للعل ودان الس ة جامع اث الأبح بر محت فى الدراسة هذه  اجريت

مايو   2009 وحتى ( 2010م الجينات     عن للكشف SHVم  TEM  وCTX-M   (الرقيقة المتقلبة  فى

        . بر       مخت ن م الرقيقة المتقلبة سللت على الحصول تم الطيف الممتددة لكتام بيتا َت لإنزيما  المنتجة

. ا              مجهري ها فحص م ث ن وم المغذي الأجار على تزريعها بإعادة نقاوتها من والتأكد بالجامعة  البحاث

اس          .   قي م ت ان الغلي ة طريق تعمال باس للت للس جين الأكس وص منق ووى الن ض الحم استخلص  تم

   . ى     عل ارآخر إختب ووي الن ض الحم ارئي بق ووي الن ض بالسيديوم   5.1الحم القاروزمصبوغة  هلم

د  تفاعسسل البلمسسرة المتسلسسسل متعسسدد الرسسسال للكشسسف عسسن الجينسسات أسسستخدم. بروماي

البيتا         من فقط تيم الجين وجود النتائج المقاومة         لكتاموأظهرت عن المسؤولة العشر السللت  في

اس         القي ي ف ة مطابق بحزم الرقيقة المتقلبة سللت مؤشر      200pbفي بواسطة إليه مشار هو  كما

ا         عنه ف تكش م ل الأخرى والجينات ، النووي العزلت.      الحامض من كبير بعدد اضافيه دراسات  وان

. النتيجة     هذه لثبات مطلوبه الباكتيرية
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List of Abbreviations

BP Base pair
CTX-M Cefotaxime 
DW Distilled water
DNA Deoxynucleic acid
dNTPs Deoxynucleotide pyrimidines
ESBLs Extended Spectrum Beta Lactamases
M Marker
MgCL2 Magnesium chloride
NA Nutrient Agar
PCR Polymerase Chain Reaction
SHV Sulfhydryl variable
TBE Tris base Boric acid EDTA
TEM Temoniera 
UTI Urinary Tract Infection
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