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ABSTRACT

Two different types of molecular markers (RAPD and AFLP) 

were used to measure genetic diversity and fingerprint 4 local breeds 

of Sudanese cattle namely Western Baggara (Nialawy), Nilotic 

(Majock), Butana and Kenana.

The level of polymorphism revealed by RAPD and AFLP 

among the four breeds was 51.5% and 91.5% respectively. While 

RAPD techniques recorded 22.9%, 36.8%, 24.4% and 41.4% within 

the 4 local breeds, respectively. 

Only 8 out of 22 primers (36%) used in the RAPD analysis and 

11 primers combinations used in the AFLP techniques gave unique 

markers that singularly identified specific breeds. 

The RAPD and AFLP data matrix was utilized to estimate the 

genetic similarity using Jaccard’s coefficient. It ranged from 78.4% to 

84.8% with an average of 81.6% and from 46.9 to 80.3% with an 

average of 63.6% respectively. While it ranged from 98.9% to 92.9% 

with an average of 95.9%; from 96.3% to 88.2% with an average of 

92.2%, from 98.7% to 88% with an average of 93.3% and from 97.2% 

to 80.3% with an average of 88.7% within the above four local breeds, 

respectively using RAPD markers. 

Cluster analysis based on similarity matrices using UPGMA 

from RAPD data distinguished two groups, Kenana and Butana the 

first encompassed and second included Western Baggara and Nilotic 

with a genetic relationship of 80%. The genetic relationship within 
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each of the two groups were 82% and 85%, respectively. Within the 

local breeds the dendrogram distinguished two main groups within 

each of Western Baggara, Nilotic and Butana breeds. It also 

distinguished three groups within Kenana cattle, with a degree of 

genetic relationship ranging from 86% to 95% between the various 

strains within breeds. 

The AFLP dendrogram constructed from UPGMA cluster 

analysis  resolved three main clusters with a genetic relationship of 

53%, 57% and 66% between Western Baggara and Nilotic; between 

Western Baggara and Butana; and between Butana and Kenana cattle, 

respectively. Within the 4 local breeds the genetic relationships were 

61%, 67% 80% and 72% for Nilotic, Western Baggara, Butana and 

Kenana cattle respectively.        
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الرحيم الرحمن الله بسم

أطروحة  ال خلصة

 AFLP  وRAPD الجزيئية الواسمات من نوعين إستخدام تم 

 من سللات أربعة لعدد الوراثية البصمة وتحديد الوراثية التباينات لدراسة

 أبقار النيلية، البقار ، البقارة غرب أبقار هي السودانية المحلية الماشية

الكنانة.  وأبقار البطانة

 واضح وراثي تباين  ظهرAFLP  وRAPD الـ تقنيات بإستخدام

 بينما التوالي، % على91.5% و51.5 مقداره السللات هذه داخل

ًاRAPD الـ تقنية أظهرت  % و24.4 %،36.8 %،22.9 مقداره تباين

التوالي.  على الربعة السللات من كل % داخل41.4

 RAPD تقنية في %) أستخدمت36(  بادئة22 من ثمانية فقط

 من  تمكنتAFLP تقنية في أستخدمت البادئات من  توليفة11 وعدد

سللة.  لكل فريدة واسمات تحديد

 AFLP  وRAPD الـ تقنيات من الناتجة المعلومات أستخدمت وقد

 تراوحت والتي جاكارد معامل بإستخدام الوراثي التشابه درجة لتقدير

 %80.3 % إلى46.9 % ومن81.6 % بمعدل84.8 % إلى78.4 بين

 %98.9% - 92.9 من تراوحت بينما التوالي، % على63.6 بمعدل

 %88 من %،92.2 % بمعدل96.3 % إلى88.2 من %،95.9 بمعدل

 %88.7 % بمعدل97.2 % إلى80.3 % ومن93.3 % بمعدل98.7 إلى

. RAPD الـ تقنية بإستخدام التوالي على الربعة المحلية السللات داخل

ًا الهرمي الحصائي التحليل أستخدم  الوراثي التشابه على مبني

ًا  رسم فيRAPD الـ بتقنية الخاصة المعلومات  منUPGMA ومستخدم

 وداخلها. وقد الربعة السللات بين الوراثية العلقة توضح نسب شجرة

 الولي المجموعة في وبطانة كنانة مجموعتين النسب شجرة أظهرت

 كانت وقد الثانية، المجموعة في النيلية والبقار البقارة غرب وأبقار

 % داخل85% و82 كانت بينما المجموعتين، % بين80 الوراثية العلقة

ًا النسب شجرة ميزت التوالي. وقد على المجموعتين  داخل أيض

 البقارة، غرب أبقار من كل داخل رئيسيتين مجموعتين المحلية السللات

 أبقار داخل رئيسية مجموعات ثلثة ميز بينما البطانة وأبقار النيلية البقار
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 % بين95 % إلى86 بين تتراوح الوراثية العلقة درجة كانت وقد الكنانة

المحلية.  السللات داخل المختلفة المجموعات

 مجموعات ثلثة النسب شجرة  ميزتAFLP الـ تقنية بإستخدام

 أبقار % بين66 %،57 %،53 مقدارها وراثية علقة درجة ذات أساسية

 وبين البطانة وأبقار البقارة غرب أبقار وبين النيلية، والبقار البقارة غرب

التوالي.  على والكنانة البطانة أبقار

 الوراثية العلقة درجة كانت فقد المختلفة السللات داخل في

 أبقار البقارة، غرب أبقار النيلية، % للبقار72 %،80 %،67 %،61

التوالي.     على الكنانة وأبقار البطانة
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